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e Kritickd epidemiologicka situacie (v priemere priblizne 5000 potvrdenych
pripadov denne, 3653 hospitalizovanych, 316 ventilovanych pacientov, 103
umrti denne)

e Kmen B117 je infek¢nejsi (48-75%) a smrtnejsi (1.35x - 1.91x) ako predoslé
varianty SARS-CoV-2.

e Reprodukc¢né Cislo daného kmena je prilis vysoké (0.4 - 0.7 bodov naviac) pre
bezni kontrolu nefarmaceutickymi intervenénymi prostriedkami, ktoré
zaberaju iba s marginalnym efektom.

e PrediZenie zdkazu vychadzania je momentalne kli¢ové. Akékol'vek zvysenie
kontaktov medzi domacnostami bude mat za nasledok rychlu eskalaciu
epidemickej situacie.

e Sucasne je nevyhnutné vytvorit narodny program na sekvendciu vzoriek
a diferencidlnu diagnostiku vzoriek za ucelom poznania geografickej
reprezentacie a dynamiky Sirenia kmetia B117.

Zavazna epidemiologicka situicia

Pretrvava kriticka epidemiologicka situacia v suvislosti s SARS-CoV-2 na Slovensku, ktora
sa manifestuje rekordnymi poctami hospitalizovanych pacientov a kapacitné tazkosti
zdravotnictva. Negativne na vyvoj na Slovensku moéze aktualne, a obzvlast v budicnosti

vplyvat' rozsSirenie prevalencie nového SARS-CoV-2 variantu B.1.1.7 ¢i inych variant.
Pritomnost tohto a inych variant bol uz potvrdeny skimanim SAV ako aj UVZ.

Napriek opatreniam prijatym 1.1.2021 a naznakoch zlepSenia situacie v urcitom poklese
pripadov pokracuje nepriaznivy rast poctu hospitalizovanych pacientov, za ostatnych 7
dni pocet pacientov vzrastol o 175 na aktualne hospitalizovanych 3653 os6b (COVID-19
pozitivnych, alebo suspektnych). Vzrastol aj poCet ventilovanych pacientov na 316. Tato
zataz zdravotnictva sa nebezpecne bliZi bodu v ktorom bude potreba radikalnych rieSeni
ako napriklad Ziadost' do okolitych krajin na hospitalizaciu Slovenskych pacientov.

Pokraduje aj narast umrti na, resp. s covid. Celkovo eviduje UDZS 5755 Gmrti na pripadne
s covid infekciou (4711 s primarnou pri¢inou smrti covid, 1044 tmrti s covid). V tychto
dnioch tak priemerne zomiera 103 pacientov denne.

Okrem zavaznej situacie navyse je dokdzana pritomnost’ infek¢nejsieho variantu SARS-
CoV-2 variant B117. Pritomnost tohto variantu podciarkuje zavaznost situacie ako
vysvetl'uje d’alej.

Zakladné vlastnosti variantu B117

Smrtnost

Navzajom nezavislé stddie potvrdzujd vysSiu smrtnost kmena B117 v porovnani
s ostatnymi variantmi:
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e Londynska Skola Hygieny a Tropickej Mediciny reportuje relative hazard of death
na urovni 1.35x vacsej ako predoslé kmene (95%CI: 1.08 - 1.68) [1]. V Studii bola
pouzita vel'kd vzorka - 2 583 umrti (z nich 384 na kmeni B117) z 1.2 miliéna
infekcii. SuCasne Studia reportuje, Ze relativne navysSenie rizika je rovhomerné
napriec vSetkymi vekovymi skupinami.

e Imperial College v Londyne reportuje case fatality rationa urovni 1.36x vacsej ako
predoslé kmene (95%CI: 1.18 - 1.56) [2]. Tato Stadia tieZ potvrdzuje rovnomerné
navysenie rizika napriec¢ vSetkymi vekovymi skupinami.

e Univerzita v Exeteri reportuje mortality hazard ratio na Grovni 1.91x vacsej ako
predoslé kmene (95%CI: 1.35 - 2.71) [3];

e Public Health England (britsky urad verejného zdravotnictva) reportuje death
risk rationa urovni 1.65x vac$ej ako predoslé kmene (95%CI: 1.21 - 2.25) [3].

Infekcénost’
Vyrazne vyssia infek¢nost je tiez reportovana:

e Londynska Skola Hygieny a Tropickej Mediciny reportuje infekénost vy$siu
0 56% (95%CI: 50-74%) [4];

e Recenzovana studia publikovana v Eurosurveillance reportuje infekénost vysSiu
0 75% (95%CI: 70-80%) [5];

e Pre-print kolaborovanej britskej Studie (Imperial College, PHE, Edinburgh,
Birmingham, Wellcome) reportuje infek¢nost' vy$$iu o 74% (95%CI: 56-95%)
[6];

e Public Health England reportuje reprodukcné cislo R: vy$Sie 0 48% (95%CI: 27-
74%) [7]. V praxi to znamena, Ze oblast s reprodukénym cislom R: 0.8 bez
variantu B117 by mala Rt 1.19 (95%CI: 1.04 - 1.35), keby tam bol pritomny iba
variant B117.

Genetika

Kmen B117 je definovany 17-timi mutaciami (14 nesynonymnych, 3 delécie), z ktorych
8 je lokalizovanych na spike-ovom proteine. Minimalne 3 mutacie su biologicky
vyznamné. Mutdcia N501Y, ktora hrd vyznamnu ulohu na prichyteni sa na l'udsky
receptor ACE2 [8, 9]. Mutdcia P681H sa nachadza v regione, ktory je ddlezity pre
infek¢nost a transmisiu [10, 11]. Delécia na pozicii 69/70 je spojena so zvySenou viralnou
infek¢nostou in vitro [12, 13]. Tieto zmeny vSak nemajud vplyv na ucinnost vakciny. Pfizer
aj Astra Zeneca potvrdili, Ze ich oc¢kovacie latky vyvolajui dostatont imunitni odpoved
aj na ochranu pred kmenom B117.

Kontrola sirenia

Z dat britského tradu verejného zdravotnictva (PHE) vyplyva, Ze kontrola kmetia B117
je extrémne narofnd vramci repertoaru nefarmaceutickych intervenénych metod.
Reprodukcné cislo daného kmena nekleslo pod hodnotu 1 ani pofas tamojSieho,
novembrového lockdown-u, ktory je porovnatel'ny so slovenskymi opatreniami prijatymi
31. decembra 2020. Prevalencia kmena sa vtedy v Spojenom Kralovstve skoro
strojnasobila, kym u ostatnych kmetiov klesla o tretinu [6]. V Irsku, relativny pocet
vzoriek indikujucich pritomnost kmena (merané ako absencia S génu) narastol z 16.3%
na 46.3% v priebehu dvoch tyzdnov [14].

Vo svetle tychto dat akékolvek uvolnenie opatreni nesie so sebou riziko okamZitej
eskalacie epidemickej situacie do bezprecedentnych rozmerov. Minimalizacia kontaktov
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v populdcii (zadkaz vychadzania, zdkaz stretavania sa medzi domacnostami, v pripade
moZznosti praca z domu, etc) hra klticovu tlohu pri kontrole Sirenia.

Zatvorenie hranic za ic¢elom ochrany pred novymi importmi kmenia B117 je rieSenie ku
ktorému sa uchyl'ujd viaceré staty. Napriklad, Spojené Kral'ovstvo vyzaduje povinna 14-
dennu S$tatnu karanténu (v designovanych hotelovych zariadeniach) pri vstupe do
krajiny. Portugalsko vyrazne obmedzilo medzindrodné cestovanie na obdobie dvoch
tyZdnov. Rakusko a Nemecko vyZaduju negativny PCR test pred vstupom do krajiny a
sucasne legitimny dovod na vstup / pobyt.

Ndrodny sekvenacny program

Slovensko prakticky vobec nesekvenuje svoje pozitivne vzorky vd'aka comu sa na naSe
zemie dostali v oktébri a novembri kmene z Ciech, ktoré uz obsahovali deléciu 69/70.
Svetovym lidrom je momentalne Vel'kd Britania, ktora sekvenuje 10% svojich vzoriek.
Financnd podpora pre narodny sekvenalny program je nevyhnutnd ak sa ma
v bududcnosti zabranit importu novych kmenov na nase Gzemie.
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Geografické zastipenie variantu B117 v Slovenskej Republike

Analyza pozitivnych vzoriek u ludi, ktori sa vratili zo Spojeného Krdlovstva po 20-tom
Decembri 2020.

Urad Verejného Zdravotnictva SR uchovaval vo svojich laboratériach pozitivne vzorky
vSetkych I'udi, ktori sa vratili na Slovensko zo Spojeného Kral'ovstva po 20-tom decembri
2020. Vzorky boli nasledovne analyzované metddou RT-PCR dna 1. februara 2021 a 26%
tychto vzoriek bolo pozitivnych na variant B117.

Obraz 1: Geograficka 1 | —
reprezentacia vzoriek

pozitivnych na kmen

B117 ul'udi, ktori sa

vratili zo Spojeného

Kral'ovstva po 20. K 4 ‘

decembri 2020.

Analyza Institiutu Zdravotnych Analyz o miestach s pravdepodobnym vyskytom variantu
B117

Pomocou matematického modelu EpiNow2 [15, 16] sme vypocitali hodnoty
reprodukcéného Cisla pre vSetky okresy Slovenska ku 14-temu a 20-temu janudru 2021.
Po dvoch respektive troch tyzdinoch relativne prisnych proti-epidemickych opatreni,
ktoré zahfnaju zakaz vychadzania a stretdvania sa medzi domacnostami, sme ocakavali
vyrazny pokles hodnét Rt napriec regionmi Slovenska. Identifikovali sme 18, respektive
6 okresov s vyrazne vysokou hodnotou Rt > 1.10, ¢o je atypické pre beZzné kmene SARS-
CoV-2 a st teda dobrym indikatorom pre pravdepodobny vyskyt nového kmena B117.

Obraz 2: Geograficka vizualizacia hodnét reprodukéného Cisla v okresoch SR ku dnu 14.
januara 2021 (panel A) a 20. januara 2021 (panel B).

Geograficka vizualizacia hodnot reprodukéného Eisla v Geograficka vizualizacia hodnét reprodukéného €isla v
jednotlivych okresoch SR (14.01.2021) jednotlivych okresoch SR (20.01.2021)

Rt values (regional) Hodnoty Rt
1| | ]
09 11

1

Map data: ZBGIS® + Get the data + Created with Datawrapper Map: EpiNow2 - Source: [ZA - MZ SR « Map data: ZBGIS® - Get the data - Created with Datawrapper
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Dévody na prediZenie mimoriadneho stavu
Vlade SR predkladame tento dokument aZiadame o prediZenie nidzového stavu
z nasledovnych dévodov:

Kvariantu B117 treba pristupovat ako knovej epidémii. Epidemiologické
vlastnosti (smrtnost, infek¢nost, reprodukéné cislo) st materialne odlisné od
predoslych kmenov.

BeZzné nefarmaceutické intervenc¢né prostriedky maju limitovany efekt.
Reproduké¢né c¢islo u nového kmena je materialne vyssie, v désledku Coho vidime,
Ze restriktivne opatrenia zaberaju neskor a pomalSie.

Epidemicka situacia sa dokaze velmi rychlo eskalovat. Akékolvek uvolnenie
opatreni dokaZe v priebehu jedného tyzdna eliminovat dspechy, ktoré boli tazko
dosiahnuté januarovymi obmedzeniami.

Zaverom, neprediZenie niidzové stavu bude mat’ za nasledok velmi rychlu eskalaciu
epidemickej situacie, ktord bude prakticky nemozné d’'alej manaZovat.
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